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Spektrometria mas jest poteznym narzgdziem umozliwiajagcym identyfikacje szerokiej gamy
zwigzkow poczynajac od matych czasteczek organicznych a na bioczasteczkach takich jak
biatka i kwasy nukleinowe konczac, a takze umozliwiajacym badanie oddziatywan tych
bioczasteczek ze specyficznymi ligandami. Tandemowa spektrometria mas (MS?) jest
wygodnym narzedziem do badania fragmentacji zwigzkéw nisko- 1 wielkoczasteczkowych oraz
biomolekut, umozliwiajacym tym samym nie tylko ich identyfikacj¢, ale rowniez pozyskanie
informacji na temat ich struktury. Celem proponowanego projektu jest zbadanie fragmentacji
szerokiego zestawu naturalnie wystepujacych dinukleotyddéw oraz ich syntetycznych analogéw
metoda tandemowe;j spektrometrii mas (HPLC-MS?). Zaktadanym rezultatem projektu jest
zaproponowanie prawdopodobnych S$ciezek fragmentacji dla badanych nukleotydow oraz
powiazanie charakterystycznych sygnaléw fragmentacyjnych z odpowiednimi elementami
strukturalnymi zwigzkow. Wyniki zostang upowszechnione poprzez publikacje i wprowadzenie
widm MS/MS do bazy mstide-db.com. Wymagania: zainteresowanie tematykg proponowanych
badan, motywacja do pracy, sumiennos¢, komunikatywny jezyk angielski.



